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Artik Sicanlarin da Gen I

ABD Ulusal Saglik Enstittileri'nin
destekledigi uluslararasi bir arastirma ekibi,
laboratuvar sicaninin gen haritasi taslaginin
tamamlandigini acikladi. insanlar,
sempanzeler ve farelerden sonra sicanlar,
gen haritasi ¢ikarilan dérdiincti memeli tiird
oldu. Gen haritasi ¢ikarilan “Kahverengi
Norve¢” cinsi laboratuvar sicani (Rattus
norvegicus), 200 yildir insan biyolojisinin
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Japonya’dan Takashi Gojobori adli
bilimadaminin liderligindeki uluslararasi bir
konsorsiyumdan arastirmacilar, insan gen
haritasindaki 20.000’den fazla geni
¢oztimleyip biyolojik islevlerini
belirleyerek, bulgularmni internet’te
herkese acik bir veri tabanina
koyduklarini duyurdular.

Arastirmacilar, “haberci RNA” olarak
bilinen ara gen triinlerinin hangi

genlere ait oldugunu ve hangi
proteinlerle ilintili olduklarini
belirleyerek, genlerle biyolojik islevleri
arasinda sistematik bir ag

olusturdular. Tamamlanmasi iki yildan
uzun siiren ve Public Library of

Science (PloS) Biology dergisinde
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anlasilmasi ve yeni ilaclarin gelistirilmesinde
énemli bir rol oynad. Ila¢ arastirmalarinda
sicanlar, insanlar tizerinde yapilacak klinik
deneyler 6ncesinde ilaglarin etkililigini ve
yan etkilerini belirlemede kullaniliyor. Gen
haritasi, hem bu arastirmalara katkida
bulunacak, hem de insanlarla sicanlar
arasindaki farkliliklarin ortaya cikarilmasina
yarayacak. Arastirmacilar, sicanlarin gen

yayimlanan arastirmanin, genlerin insan
bedeninde yaptig islerin ¢oziimlenmesi
konusunda bir standart olusturmasi
bekleniyor. Insanlarda, 30.000 kadar gen
bulundugu tahmin ediliyor. insan genlerinin
ayrintili bir islevsel haritasinin ¢ikarilmasi,
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haritasiyla farelerin ve insanlarin gen
haritalar1 arasindaki farklhiliklar: da ortaya
cikarmiglar.

Sican gen haritasi taslagi, sican genomunun
% 90’mdan fazlasini kapsiyor. Insan genom
haritasinin taslagi 2001 yilinda ¢ikarilmig ve
2003 yilinda tamamlanmisti. Fare genom
haritasinin taslagiysa 2002 yilinda
actklanmisti. Dérdiinct bir memeli canlinin
gen haritasina sahip olmak, arastirmacilarin
ticlt karsilastirmalarla insan biyolojisinin
ayritilarini daha iyi anlamalarina yardimci
olmanin yani sira, memelilerin evrimine de
1s1k tutuyor.

Arastirmada izlenen yol, 1 Nisan 2004
tarihli Nature dergisinde yayimlanan bir
makalede anlatiliyor. 2,75 milyar baz ciftine
sahip sican genomu, 2,9 milyar baz ¢iftine
sahip insan genomundan daha kdgtk; 2,6
milyar baz ciftinden olusan fare
genomundansa daha biytk. Ancak, t¢
canlinin gen sayilariysa birbiriyle ayni gibi.
Farelerin ve sicanlarin ¢iktigi kemirgenlerle
insanlarin ortaya ciktigr primatlarin soyu,
glintimtizden 80 milyon yil 6nce birbirinden
ayrilmis. Farelerle sicanlarin birbirinden
ayrilmasiysa 12 - 24 milyon yil 6nce
gerceklesmis. Ayrica, kemirgenlerde
evrimsel degisimlerin primatlara gére cok
daha hizli gerceklestigi anlasilmis.
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ttim dtinyadaki genetikgiler, ilag
aragtirmacilari ve genom arastirmacilar
acisindan biiytik 6nem tasiyor. Uc yil kadar
once, insanlarin gen haritasinin ¢ikarilisi,
bircoklarinca cagdas bilimin en biiytik
basarilarindan biri olarak kabul ediliyor.
Ancak, insanlarin gen dizilisinin
ortaya cikarilmasi aslinda sadece
bir adim. Bu dizilisi olusturan
genlerin islevlerinin belirlenmesi,
genlerin belirledigi proteinlerin
tanimlanmasi ¢aligmalari hentiz
yeni baslamis sayilir. Hangi
genlerin hangi kalitsal 6zelliklerle
ya da hastaliklarla iligkili oldugunu
bulma isi, belki de gelecek
kusaklara kalacak kadar kapsamli
bir is.

www.plosbiology.org (20 Nisan 2004)



