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B ‹ L ‹ M  V E  T E K N   L O J ‹  H A B E R L E R ‹

A s l ›  Z ü l â l

ABD Ulusal Sa¤l›k Enstitüleri’nin
destekledi¤i uluslararas› bir araflt›rma ekibi,
laboratuvar s›çan›n›n gen haritas› tasla¤›n›n
tamamland›¤›n› aç›klad›. ‹nsanlar,
flempanzeler ve farelerden sonra s›çanlar,
gen haritas› ç›kar›lan dördüncü memeli türü
oldu. Gen haritas› ç›kar›lan “Kahverengi
Norveç” cinsi laboratuvar s›çan› (Rattus
norvegicus), 200 y›ld›r insan biyolojisinin

anlafl›lmas› ve yeni ilaçlar›n gelifltirilmesinde
önemli bir rol oynad›. ‹laç araflt›rmalar›nda
s›çanlar, insanlar üzerinde yap›lacak klinik
deneyler öncesinde ilaçlar›n etkilili¤ini ve
yan etkilerini belirlemede kullan›l›yor. Gen
haritas›, hem bu araflt›rmalara katk›da
bulunacak, hem de insanlarla s›çanlar
aras›ndaki farkl›l›klar›n ortaya ç›kar›lmas›na
yarayacak. Araflt›rmac›lar, s›çanlar›n gen

haritas›yla farelerin ve insanlar›n gen
haritalar› aras›ndaki farkl›l›klar› da ortaya
ç›karm›fllar.
S›çan gen haritas› tasla¤›, s›çan genomunun
% 90’›ndan fazlas›n› kaps›yor. ‹nsan genom
haritas›n›n tasla¤› 2001 y›l›nda ç›kar›lm›fl ve
2003 y›l›nda tamamlanm›flt›. Fare genom
haritas›n›n tasla¤›ysa 2002 y›l›nda
aç›klanm›flt›. Dördüncü bir memeli canl›n›n
gen haritas›na sahip olmak, araflt›rmac›lar›n
üçlü karfl›laflt›rmalarla insan biyolojisinin
ayr›nt›lar›n› daha iyi anlamalar›na yard›mc›
olman›n yan› s›ra, memelilerin evrimine de
›fl›k tutuyor.
Araflt›rmada izlenen yol, 1 Nisan 2004
tarihli Nature dergisinde yay›mlanan bir
makalede anlat›l›yor. 2,75 milyar baz çiftine
sahip s›çan genomu, 2,9 milyar baz çiftine
sahip insan genomundan daha küçük; 2,6
milyar baz çiftinden oluflan fare
genomundansa daha büyük. Ancak, üç
canl›n›n gen say›lar›ysa birbiriyle ayn› gibi.
Farelerin ve s›çanlar›n ç›kt›¤› kemirgenlerle
insanlar›n ortaya ç›kt›¤› primatlar›n soyu,
günümüzden 80 milyon y›l önce birbirinden
ayr›lm›fl. Farelerle s›çanlar›n birbirinden
ayr›lmas›ysa 12 – 24 milyon y›l önce
gerçekleflmifl. Ayr›ca, kemirgenlerde
evrimsel de¤iflimlerin primatlara göre çok
daha h›zl› gerçekleflti¤i anlafl›lm›fl.
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21.037 
‹nsan Geni Çözüldü!
Japonya’dan Takashi Gojobori adl›
bilimadam›n›n liderli¤indeki uluslararas› bir
konsorsiyumdan araflt›rmac›lar, insan gen
haritas›ndaki 20.000’den fazla geni
çözümleyip biyolojik ifllevlerini
belirleyerek, bulgular›n› ‹nternet’te
herkese aç›k bir veri taban›na
koyduklar›n› duyurdular.
Araflt›rmac›lar, “haberci RNA” olarak
bilinen ara gen ürünlerinin hangi
genlere ait oldu¤unu ve hangi
proteinlerle ilintili olduklar›n›
belirleyerek, genlerle biyolojik ifllevleri
aras›nda sistematik bir a¤
oluflturdular. Tamamlanmas› iki y›ldan
uzun süren ve Public Library of
Science (PloS) Biology dergisinde

yay›mlanan araflt›rman›n, genlerin insan
bedeninde yapt›¤› ifllerin çözümlenmesi
konusunda bir standart oluflturmas›
bekleniyor. ‹nsanlarda, 30.000 kadar gen
bulundu¤u tahmin ediliyor. ‹nsan genlerinin
ayr›nt›l› bir ifllevsel haritas›n›n ç›kar›lmas›,

tüm dünyadaki genetikçiler, ilaç
araflt›rmac›lar› ve genom araflt›rmac›lar›
aç›s›ndan büyük önem tafl›yor.  Üç y›l kadar
önce, insanlar›n gen haritas›n›n ç›kar›l›fl›,
birçoklar›nca ça¤dafl bilimin en büyük
baflar›lar›ndan biri olarak kabul ediliyor.

Ancak, insanlar›n gen diziliflinin
ortaya ç›kar›lmas› asl›nda sadece
bir ad›m. Bu dizilifli oluflturan
genlerin ifllevlerinin belirlenmesi,
genlerin belirledi¤i proteinlerin
tan›mlanmas› çal›flmalar› henüz
yeni bafllam›fl say›l›r. Hangi
genlerin hangi kal›tsal özelliklerle
ya da hastal›klarla iliflkili oldu¤unu
bulma ifli, belki de gelecek
kuflaklara kalacak kadar kapsaml›
bir ifl.

www.plosbiology.org (20 Nisan 2004)

Genetik

Art›k S›çanlar›n da Gen Haritas› Var


